
−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0

1

2

Gpr149

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0.0
0.5
1.0
1.5
2.0

Drd3

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0.0
0.5
1.0
1.5
2.0
2.5

Tac1

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0.0
0.5
1.0
1.5
2.0

Gm12068

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0.0
0.5
1.0
1.5
2.0
2.5

Sntb1

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0.0
0.5
1.0
1.5
2.0
2.5

Prok2

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0

1

2

3

Htr4

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0

1

2

Col11a1

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0.0
0.5
1.0
1.5
2.0

Pkib

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0

1

2

Gm45904

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0.0

0.4

0.8

1.2

1.6

Lrrc38

−15

−10

−5

0

5

10

−15 −10 −5 0 5 10
umap_1

um
ap

_2

0

1

2

3

4

Foxp2


